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AGM VIF

VERVET.CON ATGAaCCaAgAaAAAgAaTGGGTgATGAG?gTaAC?TGGAAGGTgcc?G?GGA?cTGATaAC?AAATGGC 64
AGMTYO -------C-A-C-----G-----A-----G--G--G A--A-G---T T 70

AGM155 ---G C-T AC-C--C AG-A---AG----C--C------- 70

AGM3 A ----- T G-A---G T 70

AG963 e G- A f‘T A-G---C-------- C---mm-- 70

GRIVET.CON ATGGAGAGAGAAAAACAATGGATAGTGAGGGTAGTATGGAGGGTGTCAGAGAGGCAAATAAGCAGATGGA 70
AGM677 70

SABAEUS.CON ATG......GAAAAGCATTGGATAGTCAGGCCCCTCTGGAAGGTAACGGGCGGACAGCAGGAGAGGTGGA 64
SAB1C T 64

SYKES.CON  ATG......GAGAAAGAATGGATAGTGGTTCCCACGTGGAGAATGACCCCAAGACAGATTGATAGATTGC 64
SYK T 64

VERVET.CON A?GG?ATAGTcAgaTAtTGGATGAgt...aaaAG?AAt?TgaAa...TGGaAaTA?aaaATGCA?TAcCA 122

AGMTYO -G A A...C----A---T----- -=-=-C--TT-T-----T----- 134

AGM155 -G--G--m- T A-...---- G---C-----...— G----C-------- T--T-- 134

AGM3 A--Grere-Gr-G-CrereonG.. -CT--A--AT-AG-C...wmenv TCG------ C----- 134

AG963 -A--A------- A--mmmeee C-...oon-G-CC-T--...-CrrnnC-TGror-Comrev 134

GRIVET.CON GGGGGATAGTGACTTACAAGATCAGG...AATAAACAATTGCCT...TGGGAATACAGACATCATTGGCA 134
AGM677 134

SABAEUS.CON CTAGCCTAGTGAAATACCACATGCATGTGTCCAAACAGTGTGTTCATTGGCGGTATACCCCTCATACTAA 134
SAB1C 134

SYKES.CON  AGCATATAATAAAAACACATAAGTATAAAAGCAAAGAATTGGAGAAAGCCACATATAAACATCACTACCA 134
SYK 134

VERVET.CON AATtAc’>TGGGC’>TGGTAcACtATGaG’7AGATAtgtaATaCC’7’>Tagga’>aAcatGGagaaATacatha 186

AGMTYO - A-----T--------C----- AA-----A------- G------ TG----

AGM155 ---C--T-----A f‘ CC-CCC-GG-AG--------- C-----G 204

AGM3 e A--m- A mmeee- A--mn-Tommmm- AG-----CC----GC-------- AGT--------- 204

AG963 - AT-----T--=-T------ T-C-----CA-C--C--AA-----TT-G-A----------- GA-- 204

GRIVET.CON GGTGCAATGGCAGTTTTGGACCTACAGCCAGTTCATTATCCCCTTATCAAAAGATGATTACATAGAAGTG 204
AGM677 204

SABAEUS.CON AATAAGATGGAATTGGTACTCCTATCAAGAATGGGTCATACCCCTGAAGGATGGAGCTCTAATAAAAGTT 204
SAB1C 204

SYKES.CON  AATAGAATGGCAATGGTACACTTATTGCCAATGGACAATACCAGTAGGA...GATGGAACTATATGGATC 201
SYK 201

VERVET.CON GA?ct?TATTGGCATtTaaCaCCAgAa?aaGGaTGGCT?TCaAC?TAtGCagtaGGaATACAaTAigTaa 251
AGMTYO --C--A GC A--C--A T 274

AGM155 --TA-C------mm-mo- G-T---A--C C-----T T- 274

AGM3 --T--A C- A-G A-----A-----T-AG--G-----G---C--- 274

AG963 --CTGC-----mm-mmmmmmmmeee- AG---C-----C--T--T--C--CA------------- CT-GG 274

GRIVET.CON AATATTTATCACAACCTCACCCCAGAAAGAGGATGGCTCTCAAGTCATGGAGTAGGGTTATCCTATTAC. 273
AGM677 . 273

SABAEUS.CON ACTAATTATTGGCATTTAACCCCAGAGAAAGGATGGTTAGAAACCTATGCAACAGGAATAGGATAC.... 270
SAB1C 270

SYKES.CON  ACGTTCTATCACAATTTGGCCCCAGAAAGAGGATGGTTACATATGCAGGGAATTAGGATTCAATAC... 267
SYK 267

VERVET.CON Gcaa?gtaga???Taaa.. TatAGaACAGAATTaGA’>CCtgc’)ACAGCAGAtagcaTgATACAt”gtCA 311

AGMTYO ===-TT----ATC----...-=====m=mmmmmeme=Cmm T T--A------ G---- 341

AGM155 --CTA---A-TGA----... T--CAAT CTC T---- 341

AGM3 ----TAGG--TCC-TGG...-----G-------- G--T---=-A-mmmmmmen C---mm-, ACC-- 341

AG963 -AGCA----GAAA-......-TC-----mmmmmeeem C--A--A--------- G-A-------- CCTA-- 338

GRIVET.CON ..... CATCAAAAGGGA.. TATAAGACAGAAGTAGATCCAGGAACAGCAGACAGAATGATACACCTATA 335
AGM677 ... 335

SABAEUS.CON ..... AGTAAAGGGGAA.. TGGTTTACAGAGCTTGATCCTTGGACAGCGGACCATATTATTCATTGGTC 332
SAB1IC ... 332

SYKES.CON ... CAATGGAACCAGTGGAACACTGACTTAACACCAGCAGTAGCAGACCGCCTTATACATAATTT 329

SYK 329

VERVET.CON ?TATTTTactTGTTTTACAGAaAG?GCCATccaa?AaGCtcTaagGGGacA?AG?TTc?tC...TTCTGT 372

AGMTYO C--mmm-- A--mmme A------ A--mmnmee- C---m-- G-----C--C--A--TG--...------ 408

AGM155 T C T--A C-G--A A-C--G---A--... 408

AGM3 T G AGGA----C---TT------ G--G---AC-... 408

AG963 C------ T-A----mmmmmee- G-----T---A-----A-------- G-G--A---G--...------ 405

GRIVET.CON TTATTTTAACTGTTTTACAGATAGAGCCATCCAACAGGCTATCAGAGGGGAGAAGTATACG..TGGTGC 402
AGMBT7 s e 402

SABAEUS.CON CTATTTCCCCTGTTTTACAGATAGAGCTGTCCAACAAGCCATCAGGGGAGAAAAGTATCTT.. TGGTGT 399
SABLC - 399

SYKES.CON  TTATTTCCCTTGCTTTACAGCAAGAGCGGTCAACCAGGCAGTCAGAGGGGAACTATTGACATCACACTGC 399
SYK 399
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AGM VIF

VERVET.CON CA?TT?CC?Ga?GGaCAtAAaa??ACAGGacAGGTACCCTCttTGCA?TACtTAGCtcT?CT?GC?CAtC 432

AGMTYO ~G--T--A--A--G-----GC A G--Coree-G--C—-A-—- 478

AGM155 YN S Y N— (o - Y, SU—— C--e-A--T---AT-A--A~-C-— 478

AGM3 --G--C--C--G-----C--G-AA A C-T-A-C- 478

AG963 «-A--C--C-Gmrmmmenee CC----A AC---G C--T--G--C-- 475

GRIVET.CON ACATTCAAGGAAGGACATAAA.....GGTCAGGTACAATCACTGCAACTTTTGGCACTAGTTGCATATA 466
PN IV 7 R ————— 466

SABAEUS.CON AAACACCAGGTGGGACATCAGCCAACAGGGCAAGTACCATCATTACAGTATTTAGCACTTAGGGTATATA 469
SABIC 469

SYKES.CON  TGGACCCCA.....CATACTGAC.....CAGGTACCCTCACTTCAGTATTTAGCATTACAAGTGTACC 457
SYK e, 457

VERVET.CON  Aa..AATGGC...cCTCAGGGAGAGaTCCCAGAGA?g?aAGaCCaGGaGaA?TAGAaATITGGGATCTaA 493
AGMTYO S — —— A----G-C G 542

AGM155 ----A G-AG G-C C- 542

AGM3 s Commmmmmmmmee A-C------ G--G---C------- A------ T-G- 542

AG963 -G A G- AAAC--G--------- G----G--C-----m---- 539

GRIVET.CON CA.. AATGGC ATCAGGAAGAGATCCAAGAGAACCTTTACCAGGATGGCTGGAAATCTGGGATCTAG 530
AGM677 s 530

SABAEUS.CON CA AATGGC .CTCAGGAGGGTGGCTCCCACC.....AGTAGGAGGGGATCCTCCCAAGGATCCCC 527
SAB1C e e L 527

SYKES.CON TAAAAGATGGCGGAGGCTTTCTTCAATCCCTCCCAGCATGTGCAAGGAACACCATGGTTCTTCATTCCAA 527
SYK 527

VERVET.CON gCAGgGAgCCgTG......... GGACgAATGGCTaAGaGA’>ATGtTAgA ..................... 532

AGMTYO A C- 582

AGM155 582

AGM3 582

AG963 579

GRIVET.CON ACAGGGAGCCATG......... GGACGAATGGCTACAAGACATGCTCAG........cccvveeeee. 570

AGMBT7  mmmmmmmmmee et e 570

SABAEUS.CON CCAAGAATCCCAGAGAAGAGATACCAGGATGGCTAGAAACATGGGATTTGCCCAGAGAGCCGTTCGACGA 597
SAB1C 597

SYKES.CON GAAATGTAGAGTTGACCCCAAACGTGATCAATGTCACTGTAAAGGCAGA.......ccveeveeee 576

SYK e 576

VERVET.CON .. AGAt?TCAA?cAgGAaGCcAa?cTgCATTTTGG??GaGA?CTCCTgTtCCA......... AGTaTGG 584

AGMTYO ...m==-C----C-----G--G-GG GA--—-A-mmmmmmeme e 640

AGM155 weom=-AA----CA-C-------- A-mmmmeean CC----A-----A-A-—-.........-====== 640

AGM3 cm==A-—--T GA GC-C--G 640

AG963 ceemmmm G Tommmem e, AT-A-------- CA----G-----C 637

GRIVET.CON ..GGATCTAAACGAAGAAGCCAGAAGGCACTTTGGAATGAACATGCTAATCCG......... AGTATGG 628
AGMBT7 e e 628

SABAEUS.CON ATGGCTCCGAGACATGTTACAGGACCTCAATTCAGAGGCCCAGTGCCACTTCCCAAGGAATCTCCTTTTC 667
SAB1C 667

SYKES.CON ...ACTGGTAGTGACAGAAGCATCCAAGCATTTTACTCCTCAAGAAATATATGG......... AGTTTGG 634

SYK B e NN 634

VERVET.CON AA?TAtTGTCAGGAGGAaGGaGA?AGaca?gGaactCCcATga?gGAaAGGGCCcTATAG 639
AGMTYO --C--C-mmmmmmmmmee e A-----T--T-mmmmmee- Tommmmmeeee- 696

AGM155 696

AGM3 696

AG963 696

GRIVET.CON AATTACTGTGTAGAGGAGGGAAGGAGACA 657
AGM677 657

SABAEUS.CON CGTCTTTGGTGGAATATTGTGGAAGAACCAGCCATTGATCATGGGCAAACCAGGCTGGAAGGCT 731
SAB1C 731

SYKES.CON AATCAATCCTTAAACGAAGAGGCAGGGAC 663
SYK 663
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